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Nome: Laura D1 Sarno

Ottobre 2019 - Dicembre Dottorato di Ricerca Genetica, Oncologia, Medicina Clinica
2022 Universita di Siena
Votazione Finale: Eccellente (cum laude)

Titolo tesi: “Caratterizzazione e differenziazione in vitro di
hBM-MSC su scaffold per ['applicazione nell 'ambito della ri-
generazione ossea”

Ottobre 2014 - Marzo Laurea Magistrale in Biotecnologie Mediche

2017 ALMA MATER STUDIORUM Universita di Bologna
Votazione Finale: 110/110 (cum laude)
Titolo tesi: “Next Generation Sequencing: valutazione di nuovi
geni malattia nella patologia delle Esostosi Multiple Eredita-

2

rie

Settembre 2011 - Settem- [ aurea Triennale in Biotecnologie per la salute
bre 2014 FEDERICO II Universita di Napoli

Votazione Finale: 103/110
Titolo tesi: “Piattaforma 2D-DIGE per [’analisi differenziale

dell’ espressione proteica ”

Settembre 2006 - Luglio Diploma

2011 Liceo Scientifico “Salvatore Di Giacomo”

ISTRUZIONEESPERIENZA LAVORATIVA

Febbraio 2023 — Ad oggi Borsa di studio
Laboratorio Scienze e Tecnologie Chirurgiche, Istituto Or-
topedico Rizzoli, Bologna

Principali attivita Studio bone aging, osteoatrite




Marzo 2022 - Dicembre 2022 Erasmus traineeship
Trinity Centre for Biomedical Engineering, Trinity Bio-
medical Sciences Institute, Trinity College Dublin

Principali attivita Analisi dell’attivita cellulare (hMSCs) su support 3D
(scaffold); sviluppo strategie per migliorare le proprieta
dello scaffold

Ottobre 2019 - Dicembre Dottorato di Ricerca Genetica, Oncologia, Medicina

2022 Clinica

Universita di Siena

Principali attivita Ottimizzazione protocolli per I’isolamento e I’espansione
delle cellule MSC, colture cellulari. Collaborazione a studi
sulla genetica dell’ospite del COVID19 e biopsia liquida

Maggio 2018 - Febbraio Ricercatore associato
2019 CARL VON OSSIETZKY Universita di Oldenburg
Facolta VI, Dipartimento di Neuroscienze

Principali attivita Ottimizzazione protocolli per I’isolamento di cellule da
modelli murini

Gennaio 2016 - Marzo 2017 Tijrocinio curriculare (Laurea Magistrale)
Laboratorio di Genetica Medica, Istituto Ortopedico Riz-
zoli, Bologna

Principali attivita Whole Exome Sequencing per identificare mutazioni in
malattie rare dell’osso

Marzo 2014 - Luglio 2014 Tirocinio curriculare (Laurea Triennale)
Dipartimento di Medicina Molecolare e Biotecnologie
Mediche, Universita di Napoli

Principali attivita Analisi dell’espressione proteica attraverso tecniche elet-
troforetiche 2D

CAPACITA’E COMPETENZE TECNICHE

Capacita Biologia cellulare " Isolamento di cellule da sangue € aspirato midollare
tecniche * Preparazione di terreni di coltura, semina ed espansione
di linee cellulari, congelamento e scongelamento
Saggi di proliferazione e morte cellulare (PrestoBlue,
live and dead cell kit) su scaffold, analisi biochimiche
(PicoGreen, Calcium, ALP assays)



Istologia

Biologia molecolare

Metodi di purifica-
zione e rilevamento

proteico

Animal Handling

Capacita
informatiche

Capacita Lingue

personali

Capacita comunica-

tive

Presentazioni orali:

Fissazione, sezioni al microtomo e criostato, inclusione
e colorazione tessuti (H&E, Alizarin Red, Oil Red O)
Immunoistochimica

Immunofluorescenza

Estrazione e quantificazione DNA genomico, RNA
Elettroforesi gel DNA, RNA

Protocolli PCR: PCR, multiplex PCR, Nested PCR, RT-
PCR, Real Time RT-PCR

RNA in situ

DNA sequencing (Sanger sequencing, Next Generation
Sequencing) su piattaforme Ion Torrent e [llumina

SDS-page
2D-DIGE
ELISA

Gestione e dissezione topi

Per I’analisi dei dati NGS e Sanger sequencing: Torrent
Server, Ion Reporter and SeqPilot.

Per il disegno dei primer PCR: Primer blast, Primer3
Open Source Database: NCBI, GO, BLAST, Ensembl,
SNP database, GeneCards, UniProt.

Italiano
Inglese (Livello professionale)
Francese (Livello base)

Ottime capacita comunicative e di problem solving,
abilita di lavorare in gruppo in diversi ambiti. Compe-
tenze organizzative

6th ESTROT Congress - Characterization and optimization of SmartBone® (SBN) ma-
trix for hMSCs engraftment and differentiation. September 2022, Maastricht
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